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Objetivos generales 
El objetivo de este curso es realizar una revisión de los conocimientos de genética 
y biología molecular para proceder a utilizarlos como base para resolver 
problemas ecológicos y evolutivos. Se encuentra estructurado en 5 módulos que 
analizan los patrones y procesos en una escala de organización de complejidad 
ascendente. Tema 1. Se da inicio revisando las bases químicas y moleculares de 
ácidos nucléicos y proteinas, para después analizar la estructura y función de los 
genés y su diversidad a nivel poblacional. Tema 2. Posteriormente se analizan 
detalladamente las fuerzas evolutivas que controlan la diversidad y dan origen a 
la microevolución, que se desarrolla en el Tema 3. En el Tema 4 se discuten 
tópicos selectos de macroevolución, para terminar con un enfoque en la 
adaptación biológica en el Tema 5. 

 
  



Contenido temático 
1. Fundamentos de genética y biología molecular 
Objetivo Particular: Hacer una revisión sobre conceptos generales de biología 
molecular y genética. 
Ácidos nucléicos: estructura y función 
Ácidos nucléicos: estructura y función 
 
Genética intraespecífica 
Objetivo Particular: Discutir las fuerzas evolutivas que controlan la diversidad 
genética intraespecífica. 
Mutación y recombinación 
Deriva génica 
Estructura y migración 
Selección natural 
 
Microevolución 
Objetivo Particular: Analizar y discutir topicos selectos sobre procesos 
microevolutivos 
Especies y mecanismos de especiación 
Genética de la especiación 
Zonas de hibridación 
 
Macroevolución 
Objetivo Particular: Analizar y discutir topicos selectos sobre macroevolución 
Tasas evolutivas y relojes moleculares 
Especiación y extinción 
Sistemática molecular 
Biogeografía 
 
Adaptación evolutiva 
Objetivo Particular: Analizar y discutir topicos selectos sobre la adaptación 
orgánica y cómo identificarla y estudiarla 
¿Qué es la adapatación? 
Optimización 
Radiación adaptativa 
Método comparativo 
 
 

  



Criterios y mecanismos de evaluación 
Los criterios y mecanismos de evaluación serán los siguientes: 

1. 05% PARTICIPACIÓN. Consistente en: 
a. mesas de discusión 
b. respuestas a preguntas sobre material de lectura asignado 
c. preguntas y discusión en clase 

2. 15% QUIZZES SEMANALES. Consistentes en exámenes cortos 
3. 40% TRABAJO FINAL. Consistente en una Investigación 

bibliográfica sobre un tema específico de interés. Con la ayuda del 
instructor, el estudiante identificará un tema a desarrollar sobre el 
cual realizará una búsqueda de literatura lo más exhaustiva posible 
enfocando su atención sobre el material más relevante escribiendo 
un reporte final en el formato de un manuscrito científico de 
revisión. 

4. 20% EXAMEN PARCIAL  
5. 20% EXAMEN FINAL 

 
  



Otros. 
Lecturas asignadas por tema: 
 

Temas/Subtemas Lecturas 
Libros Artículos 

I. Fundamentos de 
genética y biología 
molecular 

 
 

 
 

Ácidos nucleicos: 
estructura y función 

P&H: 37-46; LW: 2-14; 
Hetal: 145-164 
opcional: LI:1-6;  

Mullis, K. B. (1990) 
 

Genes: estructura y 
función 

P&H: 46-62+70-88; LW: 
19-29 

II. Genética 
intraespecífica 

  

Diversidad genética P&H: 89-96; LW:31-34; 
H&C:1-43; Hetal: 754-
759 

Hughes et al. (2008) 
Yahara et al. (2010) 

1 Mutación y 
recombinación 

P&H: 63-70+96-100; 
LW: 14-19; Hetal: 759-
769 

 

2 Deriva genética P&H: 106-110; HE: 225-
234; H&C: 61-66+82-87 

3 Estructura y migración P&H: 110-117; H&C: 
281-301+306-309+312; 
319-323; HE: 292-295 

4 Selección P&H: 100-106; Hetal: 
759-769 

III. Microevolución   
Especies y mecanismos 
de especiación 

FU: Cap 8 Bowen et al (2014) 
Bierne et al. (2003) 
Pinzon et al. (2013) Genética de la 

especiación 
P&H: 120-124 

Zonas de hibridación H&B: Cap 29 
IV. Macroevolución   
Tasas evolutivas y relojes 
moleculares 

FU: Cap 13; P&H: 251-
261; LEW: Cap 5 

 
Riddle, B. R. et al. (2000) 
Christin et al. (2014) 
Leigh et al. (2014) 
 

Especiación y extinción FU: Cap 12 
Sistemática molecular P&H: 172-179;185-201; 

FU: Cap 10 
Biogeografía FU: Cap 13 
V. Adaptación evolutiva   
¿Qué es la adaptación? Hetal: 769-776; FU: Cap 

9 
 
Keller et al. (2013) 
Martins (2000) Optimización R&L: Cap 3 



Radiación adaptativa FU: 366-371  
Método comparativo HBMN: Cap 17 
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